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关于下达⒛14年省级强校工程建设经费的通知

根据 《山西省教育厅关于下达 2014年高校强校工程及重点学科建

设经费的通知》(晋教财[2014]148号 )文件精神,给我校下拨
“
山西省

高等教育质量和水平提升工程中三个教学项目
”
专项经费共 39万元 ,

学校配套经费鲳万元,合计 82万元。具体项目和经费详见下表 :

项  目 负责入
经费

(万元 )

配套经费

(万元 )

合计

(万元 )
备 注

省特色专业 张剑妹 30 30 60 网络工程专业

大学生创新创

业训练项目

冯 强 1 1
’

~ 指导教师:赵巨涛

刘倍贝 1 l
’

~ 指导教师:铁 军

孙 莎 ⊥ 1
9
~ 指导教师:晋婷婷



项  目
负责人

经费

(万元 )

配套经费

(万元 )

合计

(万元 )
备 注

大学生创新创

业训练项目

闫 磊 1 1
0
乙 指导教师:王磉琳

白茹玉 1 1
’

臼 指导教师:郭 佳

王国旺 0。 4 0。 碴 指导教师 :靳永胜

郭文华 0.4 0.4 指导教师:张淑萍

李浩然 0.4 0。 4 指导教师:韩 春

贺 津 0。 4 0。 4 指导教师:段建宏

坤宁宁 0。 4 0。 4 指导教师:王彩荣

张文祺 0.4 0.4 指导教师:赵亚莉

段敏敏 0.4 O。 4 指导教师 :于 量

来裕智 0。 4 0‘ 妊 指导教师:刘满芸

李 伟 0.4 0。 4 指导教师:卫崇文

张宇佳 0。 4 0.4 指导教师 :马桂芳

高等学校教学

改革项目

杨丽忠 1 1
0
乙 一般项 目

铁  军 1
’

臼 一般项目

王崇霞 1 1
’

~
一般项目

文刂满芸 1 ]

9
乙 一般项目

合  计 39 43 82(捌拾贰万元整 )

特此通知

二0一冂午十尸
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